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AVALIACAO DE CARACTERES BIOLOGICOS E PRODUTIVOS EM RACAS
SEGREGANTES DE BICHO-DA-SEDA (Bombyx mori L.)

Amanda da Silva Ribeiro®, Carlos Vinicio Prescinato de Oliveira®, Fumiko Okamotoz,
Roxelle Ethienne Ferreira Munhoz', Maria Aparecida Fernandez*

Universidade Estadual de Maring4. Departamento de Biologia Celular e Genética. Maringa,
Parana. “Agéncia Paulista de Tecnologia dos Agronegécios. Gélia, Sdo Paulo. e-mail:
aparecidafernandez@gmail.com

O desenvolvimento de programas de melhoramento genético do bicho da seda, Bombyx mori
L. objetiva gerar hibridos mais resistentes a doencas e pragas, produtivos e adaptados as
condigBes climéaticas da regido. Para tanto, é necessaria a obtencdo de racas puras de
diferentes origens geogréaficas de B. mori, com caracteristicas desejaveis e contrastantes para
serem usadas em programas de melhoramento genético. Com esse objetivo, este trabalho
avaliou ragas segregantes, obtidas pela hibridacdo de racas matrizes de diferentes origens
geograficas, em relacdo a caracteristicas associadas & produtividade. O experimento foi
realizado no Laboratério de Melhoramento do Bicho-da-seda (UEM/ACESP), no municipio
de Nova Esperanca, no més de abril de 2009. Foram analisadas trés ragas segregantes quanto
ao formato do casulo. Essas ragas foram obtidas atraveés de cruzamentos entre matrizes
japonesas e indianas M8XB106, que apresentam casulos levemente acinturados (Slight
Peanuts); casulos fortemente acinturados (Peanut), provenientes do cruzamento das matrizes
M12-2XB106 e a matriz japonesa, considerada testemunha, M19-2, que apresenta casulos
ovalados. Foram avaliadas como caracteristicas bioldgicas o peso da glandula (PG), da lagarta
(PL) e o comprimento da lagarta (CL); e como caracteristicas produtivas foram avaliados o
peso (PC) e comprimento do casulo (CC), peso da casca serica (PCS), teor de seda (TS) e taxa
de fecundidade (FE). O delineamento experimental foi inteiramente casualizado, com quatro
repeticdes, e os dados submetidos ao teste Tukey (0,05%). A raca segregante (M8XB106),
com casulos Slight Peanuts, apresentou os melhores resultados para todas as variéveis, tendo
melhor desempenho que os valores obtidos com a matriz M19-2. Quanto ao TS, ndo houve
diferenca estatistica entre as racas, sendo a média geral de 13,88%, valor inferior aos valores
geralmente encontrados em hibridos comerciais de B. mori, 0s quais apresentam valores entre
15 e 17%. Entretanto, a avaliagdo das proximas geracBes destas racas pode indicar o seu
potencial produtivo.

Apoio: CAPES, CNPq, FINEP/Fundacdo Araucaria, FINEP/COMCAP/UEM, Secretaria de
Estado da Ciéncia, Tecnologia e Ensino Superior - FUNDO PARANA, Prémio de Ciéncia e
Inovagdo Santander Banespa 2006.
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DESEMPENHO PRODUTIVO EM MATRIZES E HIBRIDOS DO
BICHO-DA-SEDA (Bombyx mori L.)
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O melhoramento genético do bicho-da-seda compreende desde a producdo das melhores
cultivares de amoreira (Morus sp.) para a alimentacdo das lagartas, selecdo das melhores
matrizes, de acordo com os caracteres objetivados, até a condugdo dos melhores cruzamentos
entre gendtipos superiores de Bombyx mori para producdo de hibridos. Vérias caracteristicas
vém sendo aprimoradas visando maior produtividade e qualidade de casulos. Com esse
objetivo, analisamos, nesse trabalho, as varidveis em dez exemplares: peso dos casulos (PC),
das cascas séricas (PCS), das crisalidas (PCr) e teor de seda (TS). Foram avaliadas, no més de
abril do ano de 2008, cinco matrizes de origem geografica japonesa (M8, M11, M12-2, M11-
2, M18 e B106); trés chinesas (C24, C25, C211); seis hibridos simples (C25XC24; C24XC25;
M11XC24; M12-2XM11; M8XB106; M12-2XB106) e um hibrido triplo [(M12-2X106)
XC24]. O delineamento experimental foi inteiramente casualizado, com trés repetigdes, e 0s
dados submetidos ao teste de médias Scott-Knott (0,05%). Em geral os hibridos apresentaram
melhor desempenho para PC, PCS PCr, sendo que as médias gerais foram respectivamente,
13,409, 2,849 e 10,579, com exce¢do de (M8XB106) e (M12-2XB106) que apresentaram
performance estatisticamente igual ao das matrizes. O TS ndo apresentou variagao
significativa para nenhuma das racas e hibridos avaliados, apresentando média geral de
16,73%. Conforme era esperado, os hibridos apresentaram desempenho produtivo superior as
matrizes e semelhantes a outros reportados na literatura. Sendo assim, conclui-se que 0s
hibridos analisados sdo promissores e devem continuar sendo avaliados em relacdo a um
ndmero maior de caracteristicas e quanto a resisténcia a doencas em futuras etapas do
programa de melhoramento.

Apoio: CAPES, CNPq, FINEP/Fundacdo Araucaria, FINEP/COMCAP/UEM, Secretaria de
Estado da Ciéncia, Tecnologia e Ensino Superior - FUNDO PARANA, Prémio de Ciéncia e
Inovagdo Santander Banespa 2006.
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COMPARACAO DE PARAMETRQS DE PRODUTIVIDADE NAS GERACOES
F1, F2 E F3 DE HIBRIDOS DE Bombyx mori L.

José Renato Pattaro Junior', Lidia Aparecida Dourado®, Fumiko Okamoto?,
Roxelle Ethienne Ferreira Munhoz', Maria Aparecida Fernandez*
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O bicho-da-seda, Bombyx mori L. (Lepidoptera: Bombycidae), de acordo com a distribuigédo
geografica, pode ser classificado e identificado como de origem Japonesa, Chinesa, Européia
ou Indiana. O melhoramento de bicho-da-seda requer a selecdo inicial de parentais para
hibridagdo, seguida de meticulosa analise de teste de progénie. Com o intuito de gerar
hibridos com alta produtividade de fios de seda em seus casulos, foram realizados
cruzamentos, respectivamente, entre matrizes japonesas e indiana: M8XB106 e M12-
2XB106. Foram avaliadas, em dois anos consecutivos (2008 e 2009), parametros de
produtividade nas geragdes F1, F2 e F3. Os experimentos foram conduzidos na sirgaria da
unidade de pesquisa da APTA (Agéncia Paulista de Tecnologia de Agronegdcios) na cidade
de Gélia, Sdo Paulo. As varidveis PC (Peso do Casulo), PCS (Peso da Casca Sérica), PP (Peso
da Pupa), TB (Teor de Seda Bruta), TS (Teor Liquido de Seda), foram analisadas através do
teste de médias Scott Knott (0,05%). As lagartas eclodiram em decorréncia do processo de
estivacdo dos ovos, sendo tratadas com folhas de amoreiras frescas, em cinco tratos diarios.
Todas as ragas receberam 0 mesmo manejo sem controle de umidade e temperatura.
Observou-se neste trabalho que o hibrido da primeira geracdo (F1), apresentou resultados
superiores para as variaveis PC, PCS e PP, como j4 era esperado, pois representam a maxima
heterose. Ja o hibrido F2 mostrou os melhores valores para as variaveis TB e TS, principais
atributos que caracterizam uma melhor producéo de seda. Médias inferiores foram observadas
na F3 para todas as varidveis, resultado da depressdo endogdmica nestas populactes
segregantes, ndo sendo indicadas para a producéo de seda, porém podem ser consideradas
promissoras para 0 processo, que resultara em novas linhagens com consecutivas geracoes de
endocruzamentos.

Apoio: CAPES, CNPq, FINEP/Fundacdo Araucaria, FINEP/COMCAP/UEM, Secretaria de
Estado da Ciéncia, Tecnologia e Ensino Superior - FUNDO PARANA, Prémio de Ciéncia e
Inovagdo Santander Banespa 2006.
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ANALISE GENETICA DE ESPECIES DO GENERO Hypostomus DA BACIA DO RIO
IVAI (PR), ATRAVES DE MARCADORES MOLECULARES ISSR

Alignéia Aparecida de Souza Guedes, Alessandra Valéria de Oliveira,
Rosilene Luciana Delariva, Alberto José Prioli, S6nia Maria Alves Pinto Prioli

Universidade Estadual de Maringa, Departamento de Ciéncias Bioldgicas. Av. Colombo, n°
5790, Maringd (PR), Cep: 87020-900. Centro Universitario de Maringd - CESUMAR,
Departamento de Ciéncias Bioldgicas. Av. Guedner, n° 1610, Maringa, PR, Cep: 87050-390.
e-mail: aligneia@hotmail.com. alessoli@cesumar.br

Os Loricariidae, da ordem Siluriformes, constituem a segunda maior familia de peixes
neotropicais em nimero de espécies, sendo Hypostomus o género mais especioso. Conhecidos
popularmente como cascudos, possuem ampla distribuicdo e diversidade bioldgica e sdo
considerados animais de acentuada importancia ambiental, uma vez que atuam como pré-
mineralizadores da matéria organica, antes que essa reingresse na cadeia alimentar. Sua ampla
variacdo intraespecifica na morfologia e no padréo de coloragéo séo problemas que dificultam
a identificacdo das espécies. Na regido do municipio de Maringa (PR), tém sido encontrados
alguns exemplares do género e alguns morfétipos ainda néo identificados, o que se torna pré-
requisito fundamental para estudos ecoldgicos e para elaboracdo de estratégias de manejo.
Dessa forma, este trabalho teve por objetivo obter marcadores moleculares espécie-
especificos que pudessem ser utilizados na identificacéo de espécimes do género Hypostomus
na regido. Exemplares de oito espécies de Hypostomus coletados no rio lvai, foram analisados
através da técnica ISSR, que se baseia na amplificacdo de DNA via PCR, utilizando um Unico
primer com a sequiéncia repetitiva de um microssatélite. A técnica ISSR mostrou ser eficiente
na identificacdo de polimorfismo de DNA entre os exemplares de Hypostomus, com a
obtencdo de marcadores monomorficos e exclusivos de cada populacdo, que poderdo ser
utilizados para a identificacdo de espécimes, dentro do género, na regido.

Apoio: Cesumar, Nupélia.
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EFEITO DA PRE-INCUBACAO COM SOLUGCAO SALINA NA
GERMINACAO DE CONIDIOS DE Aspergillus nidulans

Ravely Casarotti Orlandelli, Juliana Ceccon Voll, Michelle Alves Macena de Lacerda,
Carmem Lucia de Mello Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
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O fungo filamentoso Aspergillus nidulans possui ciclo de vida com trés fases bem definidas
(vegetativa, conidiogénese e ascosporogénese) e suas caracteristicas favorecem sua
manipulagdo em estudos de Genética do Desenvolvimento. A solucdo salina é considerada
benéfica aos fungos, funcionando como estabilizador osmotico, porém, € inibidora em
concentragdes mais altas, atuando como germicida. Este trabalho teve como objetivo avaliar o
efeito da pré-incubagdo, com solucdo salina, sobre o desenvolvimento da germinacdo dos
conidios de A. nidulans. Conidios da linhagem biAlmethG1 de A. nidulans, de col6nia de 5
dias, crescida em meio completo (MC) solido a 37°C, foram coletados em 1mL de solugéo
0,01% de Tween 80 e agitados por 3 minutos. A essa solugédo foi acrescentado de 1mL de
agua destilada esterilizada, e em seguida filtrou-se em 1 de vidro. Para o controle foram
utilizados 1,5mL de MC liquido com 0,2mL de suspensdo de conidios. Para o tratamento
0,2mL de suspensao de conidios e 1,5mL de solucéo salina 0,9% os conidios foram incubados
a 37°C por 18 horas. O material foi centrifugado a 4000 rpm por 10 minutos e o sobrenadante
foi descartado. Aos conidios centrifugados foi acrescentado 1,5mL de MC liquido. Conidios
controle e tratados foram incubados em MC liquido, sobre lamina de microscopia, por 2, 4, 6
e 8 horas a 37°C. Para cada tempo, duas laminas do controle e duas do tratamento foram
observadas ao microscopio Optico e 200 conidios de cada lamina foram analisados,
calculando-se a porcentagem de conidios nas fases: dormente, embebido, botéo e germinado.
Os resultados indicam que a solucédo salina acelera a embebigdo dos conidios, mas retarda o
ciclo celular e a polarizagdo. O grande numero de conidios mortos e malformados indica que
a solucdo salina € um possivel agente mutagénico para conidios de A. nidulans.
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ANALISE DA RESISTENCIA DE Diatraea saccharalis (LEPDOPTERA:
CRAMBIDAE) AO ORGANOFOSFORADO METAFOS

Claudia Regina das Neves Saez, Maria Claudia Cola Ruvulo Takasusuki,
Paulo Henrique Marquiori Visacre
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Diatraea saccharalis, conhecida como broca-da-cana, é uma praga que afeta a cultura da
cana-de-acUcar. Esta praga além de diminuir a produtividade agricola, e ainda causa
problemas de fermentag&o nas usinas sucroalcooleiras. A infestacdo por D. saccharalis pode
ser controlada utilizando agroquimicos, mas a aplicagdo de certos inseticidas pode levar a
alteracOes na expressdo de isozimas, dentre elas as esterases. Tal alteragdo podera ser mantida
nas geragOes futuras da broca-da-cana promovendo a resisténcia desses insetos. Assim, o
objetivo deste trabalho foi desenvolver estudos com concentrages subletais do inseticida
metafés (organofosforado) e analisar a expressdo das esterases de D. saccharalis para
identificar possiveis alteraces na sua atividade. O desenvolvimento do estudo foi realizado
com larvas de D. saccharalis mantidas em laboratério de criagdo (DBC/UEM). Os bioensaios
foram montados com larvas do 2° ao 5° instar, com diferentes concentragdes subletais de
metafds (0,01%; 0,1%; 0,25%; 0,5%; 0,75%; 1% e 10%). Ap6s um periodo de 24 horas em
que as lagartas ficavam em contato com o inseticida, as sobreviventes eram contadas,
sacrificadas e submetidas a eletroforese PAGE para esterases. Apo6s a visualizagdo das
bandas, foi realizada a comparagéo entre o grupo de animais controle e contaminados, para
detectar alteragdes na atividade relativa das esterases. Em todos os instars foi observada uma
mortalidade em torno de 6,7% mostrando alta resisténcia a este inseticida. Ndo foram
detectadas alteragGes na atividade relativa das esterases em todos os instars analisados. Como
D. saccharalis vem sendo submetida ha longo tempo ao controle quimico, apresenta
resisténcia a varios inseticidas como o organofosforado metafos, portanto, a utilizagdo deste
ndo terd resultados no controle dessa praga.
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ANALISE ELETROFORETICA DE PROTEINAS EM Diatraea saccharalis
(LEPIDOPTERA: CRAMBIDAE) CONTAMINADAS COM O
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A cana-de-agUcar € uma cultura de extrema importancia para a economia brasileira e é afetada
pela Diatraea saccharalis conhecida como broca-da-cana. Esta praga faz com que haja uma
diminuicdo na produtividade agricola, e também causa problemas de fermentacdo nas usinas
de &lcool e acucar. A infestagdo por D. saccharalis pode ser controlada utilizando o controle
bioldgico e o controle quimico (realizado através de inseticidas e pesticidas). A aplicagdo de
certos inseticidas pode levar a alteragBes na expressdo de proteinas sollveis, as quais poderdo
ser mantidas nas geragOes futuras da broca-da-cana, promovendo a resisténcia desses insetos.
Assim, o objetivo deste trabalho foi desenvolver estudos com concentragdes subletais do
inseticida metafds (organofosforado) e analisar alteragdes na expressdo das proteinas soldveis
de D. saccharalis. O desenvolvimento do estudo foi realizado com larvas de D. saccharalis
mantidas em laboratério de criacdo (DBC/UEM). Os bioensaios foram montados com larvas
do 2° ao 5° instar com diferentes concentracdes subletais de metafos (0,01%; 0,1%; 0,25%;
0,5%; 0,75%; 1% e 10%). Ap6s um periodo de 24 horas em que as lagartas ficavam em
contato com o inseticida, as sobreviventes eram contadas, sacrificadas e submetidas a
eletroforese SDS-PAGE e coloragdo com nitrato de prata. Apés a visualiza¢do das bandas, foi
realizada a comparacéo entre o grupo de animais controle e contaminados, para detectar a
presenca ou auséncia de peptideos. Em todos os instars foi observada uma mortalidade em
torno de 6,7%, mostrando alta resisténcia a este inseticida. N&do foram detectadas altera¢des na
quantidade de bandas presentes no controle e contaminados, em todos os instars analisados.
Esses resultados permitem sugerir que a exposicdo ao organofosforado metafds ndo alterou a
expressao dos peptideos presentes em cada um dos instars analisados.
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PADRONIZACAO DAS CONDICOES DE ESTUDO DE ESTERASES EM
Cattleya forbesii e Schomburgkia crispa (ORCHIDACEAE)

Paulo Henrique Marquiori Visacre, Leticia Oliveira Claudino, Betty Cristiane Kuhn,
Claudete Aparecida Mangolin, Maria de Fatima Pires da Silva Machado
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Orquideas sdo plantas ornamentais muito apreciadas, apresentando grande valor comercial.
Este grupo é de dificil germinacdo havendo necessidade do contato com micorrizas. Uma
forma de aumentar a producdo de mudas, e conservar espécies ameagadas de extincéo, é a
micropropagacdo ou propagacdo “in vitro”. Esta propagacdo promove alteragdes genéticas
denominadas variagbes somaclonais, e uma forma de monitorar estas alteragcbes, em
orquideas, é avaliar suas isozimas. Na literatura ndo foram encontrados protocolos de extracéo
e fracionamento de isozimas esterases de orquideas em gel de poliacrilamida. Assim, este
trabalho teve como objetivo adequar técnica para identificar loci para o e -esterases e seus
alelos. A anélise da freqliéncia dos alelos nos loci podera estimar a variabilidade genética em
populacBes de espécies de orquideas. Plantas de Cattleya forbesi e Schomburgkia crispa,
crescidas em meio de cultura, com aproximadamente 1cm de comprimento foram maceradas
com solucdo de extragdo contendo tampéo fosfato 1,0M pH 7,0, PVP-40 5%, EDTA 1,0mM,
-mercaptoetanol 0,5% glicerol 10%, variando o PVP-40 para 7,5%. Plantulas foram
maceradas inteiras, raizes ou parte aérea, separademente, com 20 pL da solugdo de extracéo, e
centrifugadas por 30 minutos com 14.000r.p.m. em 4°C. Para o fracionamento das
isoesterases foram utilizados géis de poliacrilamida 12 e 13%, 45 pL do sobrenadante das
amostras foi aplicado em cada pogo. Para os eletrodos, foi utilizado tampéo Tris-glicina 0,1M,
pH8,3. Para os géis a 12% o fracionamento foi realizado por 5 horas e para 13% o
fracionamento foi por 6:30 horas, a migragdo foi realizada com 200V. O melhor
fracionamento de esterases foi realizado em gel de poliacrilamida 13% por 6:30 horas. A
melhor condic&o de extragdo para as isoesterases foi com solugdo de extragéo preparada com
PVP-40 5% e quando a extragéo foi realizada da planta inteira. Utilizando estas condicdes foi
possivel identificar 13 esterases para C. forbesii e 12 para S. crispa.
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ANALISE CITOGENETICA DE Hypostomus ancistroides (SILURIFORMES:
LORICARIIDAE) DA BACIA DO RIO PIRACICABA

Ana Camila Prizon?, Suzana de Paiva!, Claudio H. Zawadzki'?, Erasmo Renesto’,
Isabel Cristina Martins-Santos

Universidade Estadual de Maringa, *Departamento de Biologia Celular e Genética / “Nupelia. Av.
Colombo, n° 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: anacamilaprizon@hotmail.com

Os loricarideos, conhecidos popularmente como cascudos, apresentam geralmente habito
bentbnico, tendo como caracteristica basica o corpo coberto por placas dsseas e uma boca na
regido ventral desenvolvida na forma de ventosa. O género Hypostomus possui uma
sistematica confusa, devido principalmente, a uma ampla variacéo na sua morfologia e padréo
de coloracdo. Estudos citogenéticos tém sido utilizados como ferramentas auxiliares na
identificacdo de espécimes de Hypostomus, bem como em andlises de variabilidade
cromossdmica. As espécies analisadas para este grupo tém mostrado variacoes
interpopulacionais, indicando tratar-se de um complexo de espécies. Desta forma, este estudo
propde a caracterizagdo citogenética de H ancistroides da localidade-tipo para posterior
comparacdo com individuos de outras localidades, afim de detectar possiveis diferencas
cariotipicas que permitam sugerir a presenca de entidades taxonémicas distintas. Assim,
espécimes de H. ancistroides (n=9) foram coletados no cérrego Jurumirim (Tatui-SP),
afluente do rio Tatuhy, bacia do rio Piracicaba, para anélise dos cromossomos mitéticos pela
técnica “air drying” e para estudo da regido organizadora do nucléolo (RON) pela técnica de
impregnacéo pelo nitrato de prata (Ag-RON). A heterocromatina constitutiva foi detectada
pela técnica de bandeamento C. Os cromossomos foram identificados e classificados de
acordo com os critérios de relagdo de bracos. A analise convencional, com Giemsa, mostrou
cariotipo com 2n=68 cromossomos, NF=110 e férmula cariotipica de 14m+22sm+6st+26a.
Em relacdo a NOR foi observada a presenca de marcagBes no brago curto de dois pares de
cromossomos, caracterizando um sistema de NOR mudltiplas, sendo um par submetacéntrico e
de um provavel par metacéntrico. O padrdo de banda C mostrou pequenos blocos
heterocromaticos em posicBes pericentroméricas, teloméricas e intersticiais. Os estudos com
H. ancistroides da localidade-tipo evidenciaram uma variagdo cromossdmica entre as
populacbes analisadas até o presente trabalho, corroborando assim, com a existéncia de um
possivel complexo de espécies.

Apoio: CNPq
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INVESTIGACAO DOS EFEITOS MUTAGENICOS DO LEGUME CENOURA
(Daucus carota L.) EM RATOS WISTAR

Maria Amalia da Silva, Ana Carolina Coelho, Veronica Elisa Pimenta Vicentini

Universidade Estadual de Maringd, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av. Colombo,
n®5790, Maringé (PR), Cep: 87020-900. e-mail: mariaamaliadasilva@ yahoo.com.br.

A mutacéo € a fonte basica de toda variabilidade genética. Entretanto, se elas ocorrerem com
alta frequéncia, desestabilizardo a transmissdo da informacéo genética de uma geracéo para
outra. A cenoura, Daucus carota L., € uma hortaliga rica em nutrientes e esta sempre presente
na dieta alimentar da maioria da populacdo brasileira, apresentando propriedades como:
diurética, reguladora das funcbes digestivas, fluidificante da bilis, estimuladora do
peristaltismo e cicatrizadora de feridas entre outras. Devido ao grande uso da cenoura na dieta
alimentar da populacdo, este trabalho teve como objetivo analisar o possivel efeito
mutagénico da mesma, em nivel cromossémico e sobre o ciclo de divisdo celular, usando
como sistema teste as células de medula 6ssea de ratos Wistar, tratados in vivo via gavagem.
Para isto foram utilizados seis animais, trés machos e trés fémeas, para 0s grupos controle
negativo (utilizando-se 1mL de &gua/100g p.c. (peso corpoOreo), via gavagem por 24h),
controle positivo (utilizando-se aplicagOes intraperitoneais, por 24h, de ciclofosfamida, na
concentragdo de 1,5mg/1mL H,O/100g p.c.) e grupos tratados com a solucéo de cenoura (nas
concentragdes de [1]=100g, [2]=50g e [3]=25g por 1mL de &gua, via gavagem por 24h). Os
animais foram sacrificados e com as células de sua medula 6¢ssea foram elaboradas laminas
para analise cromossdémicas em microscopio optico, avaliando o aparecimento de alteracbes
como gaps, quebras, fragmentos e outros. Foram analisadas 100 metafases por animal,
totalizando 600 por grupo controle e tratamento, sendo o célculo estatistico realizado pelo
teste do qui-quadrado (a=0,05). Os indices mitéticos de 5.000 células por sexo, totalizando
10.000 ceélulas por grupo, foram calculados. Através da analise dos resultados, pode-se
concluir que todas as solugdes tratamento contendo cenoura ndo induziram atividade
mutagénica e nem citotdxica no tecido da medula 6ssea de ratos Wistar.

PIC — UEM.
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EFEITO DO MEIO DE CULTURA, COM GLICOSE CARAMELIZADA, SOBRE A
GERMINACAO DE CONIDIOS DE Aspergillus nidulans

Juliana Raquel Scoz, Livia Maria de Castro Penna, Michelle Alves Macena de Lacerda,
Rodrigo Factori, Carmem Lucia de Mello Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n° 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: juscoz87@hotmail.com

O fungo filamentoso Aspergillus nidulans é muito utilizado como modelo em diferentes areas
da Genética do Desenvolvimento. Embora seja um eucarioto inferior, apresenta um
sofisticado sistema de regulagdo genética da morfogénese. Embora seja coordenada
geneticamente, a ativacdo da germinagdo responde a fatores ambientais como oxigénio,
temperatura, disponibilidade de &gua e, ao contrério da germinacdo de sementes, também a
composicao nutricional do meio de cultura. Quando um meio de cultura € autoclavado, ocorre
a caramelizacdo de parte da glicose, resultando em moléculas inacessiveis ao fungo. O
caramelo € um aditivo quimico bastante utilizado na inddstria alimenticia, sendo produto da
pirdlise controlada da glicose. O grande emprego do caramelo na inddstria e
consequentemente o alto consumo, agravado pela publicagéo de alguns trabalhos indicando
um potencial mutagénico deste aditivo, tornam muito relevantes os estudos que busquem
esclarecer os seus diversos efeitos. O objetivo deste trabalho foi avaliar o efeito da glicose
caramelizada, no meio de cultura, sobre a germinacdo de conidios da linhagem biAlmethG1
de Aspergillus nidulans. Os conidios foram inoculados em meio submetido a trés
autoclavagdes consecutivas, e incubados por 2, 4, 6 e 8 horas a 37°C. As leituras foram feitas
em duplicata, com contagem de 200 conidios em cada lamina. Foi possivel verificar um atraso
do desenvolvimento da germinagéo dos conidios em meio caramelizado, em comparagdo com
o controle. Este atraso ocorreu na fase de embebicdo e na fase de botdo germinativo. E
possivel que a demora que ocorreu na embebicéo seja devido a baixa concentragdo de glicose
disponivel no meio e a que ocorreu na fase de botéo, seja resultado de dificuldade em iniciar o
ciclo celular. O aumento na porcentagem de conidios mortos e germinados malformados
indica um efeito mutagénico da glicose caramelizada sobre o desenvolvimento de conidios de
Aspergillus nidulans.
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ANALISE DO DESENVOLVIMENTO DO CICLO SEXUAL DE LINHAGENS
NORMAIS E MUTANTES DE Aspergillus nidulans

Rafael Augusto Moreira Martinelli, Carmem LUcia de M. S. Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n°® 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: rammartinelli@hotmail.com

Emericella (=Aspergillus) nidulans é um fungo filamentoso cuja reproducéo ocorre em dois
diferentes momentos do ciclo de vida da col6nia: a conidiogénese ou ciclo assexual, que
produz conidios, e ascosporogénese ou ciclo sexual, que produz ascésporos. Alguns trabalhos
tém demonstrado que fatores genéticos e ambientais, que favorecem a conidiogénese,
dificultam o desenvolvimento sexual, e que o contrério também acontece. O objetivo do
presente trabalho foi analisar o efeito do tipo de indculo no desenvolvimento do ciclo sexual
de 05 diferentes linhagens de A. nidulans. Estas foram inoculadas em meio completo sélido e
0 indculo feito a partir de seus conidios ou a partir de ascosporos, sendo as observacoes
realizadas ap6s 10 dias de incubacdo a 37°C. Para as linhagens biAlmethG1l e CLB3, as
condicdes experimentais fornecidas ndo ativaram seu ciclo sexual, ndo havendo diferengas na
producdo de cleistotécios e portanto, ndo puderam ser avaliadas neste estudo, ao contrério das
demais linhagens analisadas. As linhagens G422, CLC100 e MSE tiveram um nimero maior
de cleistotécios, por centimetro quadrado, nas placas com indculo de ascosporos do que nas
placas com indculo de conidios. Estes resultados indicam que durante o ciclo de esporulacéo,
0s genes dos conidios estdo programados para que a coldnia desenvolva, preferencialmente, o
ciclo assexual. Da mesma forma, 0s genes dos ascOsporos estdo programados para que a
colénia desenvolva rapidamente o ciclo sexual, quase suprimindo o estigio inicial de
conidiogénese.
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EFEITO DO MEIO DE CULTURA, COM ALTA CONCENTRACAO DE GLICOSE,
SOBRE A GERMINACAO DE CONIDIOS DE Aspergillus nidulans

Daniela Granella Gomes Guidoti, David Teixeira Guidoti, Michelle Alves Macena de
Lacerda, Rodrigo Factori, Carmem LUcia de Mello Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maringa, P6-Graduacdo em Biologia Comparada. Av. Colombo, n°
5790, Maringé (PR), Cep: 87020-900. e-mail: danielaguidoti@msn.com

Entre os fungos filamentosos, o ascomiceto Aspergillus nidulans, constitui um excelente
sistema teste para estudos cientificos, incluindo ensaios de: recombinagdo génica, reparo do
DNA, mutagdo, controle do ciclo celular, patogénese, metabolismo e desenvolvimento. A
germinacdo de conidios, é regulada geneticamente e responde a fatores ambientais como
oxigénio, umidade, temperatura e nutrientes. O objetivo do presente trabalho foi avaliar o
efeito da alta concentracdo de glicose, no meio de cultura, sobre a germinagdo de conidios
deste fungo. Foram coletados conidios de uma coldnia de cinco dias da linhagem
biAlmethG1, em 1mL de solugéo a 0,01% de Tween 80. O controle foi inoculado em Meio
Completo (MC) liquido (1% de glicose) e o tratamento, em MC liquido com 2% de glicose.
As leituras foram realizadas com 2, 4, 6 e 8 horas de incubagdo a 37°C, e analisadas duas
laminas do controle e do tratamento, em cada tempo, sendo contados 200 conidios em cada
amostra, e quantificados em relacdo as fases da germinacdo (dormente, embebido, botéo,
tubo). Em 2 horas, o MC a 2% de glicose promoveu uma moderada aceleragcdo na embebigéo
dos conidios em relagdo ao controle. Porém, houve um moderado retardo nas demais fases da
germinacdo. Foi constatado o dobro do nimero de conidios malformados no tratamento, em
relacdo ao controle, mas o numero de conidios mortos, com 8 horas, foi igual nos dois grupos,
indicando que ndo houve mutagenicidade. Sendo assim, o elevado nimero de conidios
malformados em meio com alta concentracdo de glicose, pode ser explicado por interferéncia
na expressdo génica, ou em algum mecanismo importante no crescimento polarizado.
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ANALISE CITOLOGICA E GENETICA DO EFEITO DA CARENCIA DE
OXIGENIO NO DESENVOLVOMENTO DA CONIDIOGENESE EM
Aspergillus nidulans

Fabio dos Santos Barros, Carmem Lucia de Mello Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n° 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: fabinhu_ng@hotmail.com

O fungo filamentoso Aspergillus nidulans possui um ciclo de vida de 3 fases: vegetativa,
assexuada (conidiogénese) e sexuada (ascoporogénese). Embora sejam controladas
geneticamente, todas as fases sdo influenciadas por fatores ambientais, como oxigénio, luz e
osmolaridade. O objetivo deste trabalho foi analisar o efeito da caréncia de oxigénio na
conidiogénese de linhagens normais e mutantes de A. nidulans. Foram analisadas cinco
linhagens: MSE , biAlmethG, G324, CLB3 e CLC100. Os conidios foram inoculados por
cinco diferentes métodos que provocavam caréncia de oxigénio. As col6nias foram cultivadas
em meio completo, a 37°C por 10 dias. Foram analisados o crescimento da colbnia,
quantidade de esporulacdo e de estruturas do ciclo sexual que evidenciam, de forma indireta,
o desenvolvimento da conidiogénese. Observou-se que o indculo de esporos em meio liquido,
seguido da vedagéo das placas foi a forma mais eficiente para diminuir significativamente a
quantidade de estruturas do ciclo assexual e acelerar a producéo de estruturas do ciclo sexual.
Nas placas sem vedagéo, houve resposta quanto a diferenca de quantidade de meio de cultura
na placa, mostrando que as trocas gasosas da placa de petri com o ambiente ndo é livre como
se assume, via de regra, em experimentos em meio solido. As diferentes condices, de indculo
e cultivo, resultaram em respostas mais acentuadas em algumas linhagens do que em outras,
indicando que a resposta a fatores ambientais ¢ mediada por fatores genéticos, o que deve ser
analisado em futuros trabalhos.
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DIVERSIDADE~GENETICA ENTRE ACESSOS DE FEIJAO-VAGEM MEDIANTE A
UTILIZACAO DE MARCADORES MOLECULARES MICROSSATELITES

Willian Luiz da Cunha, Carlos Alberto de Bastos Andrade,
Aline Maria Orbolato Gongalves, Luana Mieko Darben, Adriana Gonela

Universidade Estadual de Maringd, P6s Graduagdo em Genética e Melhoramento. Av.
Colombo, n°® 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: luanadarben@uol.com.br

O feijdo-vagem (Phaseolus vulgaris L.), pertencente & familia Fabaceae e difere do feijoeiro
comum por ser uma hortalica que fornece vagens imaturas, além do seu porte, area foliar,
altura, ciclo, habito de crescimento e produtividade. Os marcadores moleculares permitem
caracterizar e determinar a diversidade genética existente dentro e entre as espécies vegetais, e
marcadores do tipo microssatélite tém se mostrado muito eficientes em estudos de diversidade
genética na espécie P. vulgaris. O presente trabalho objetivou avaliar a diversidade genética
entre 32 acessos de feijdo-vagem pertencentes ao Banco de Germoplasma da Universidade
Estadual de Maringh (UEM), mediante a utilizacgdo de marcadores moleculares
microssatélites. Os 32 acessos de feijdo-vagem (UEM/FVI-1; UEM/FVI-2; UEM/FVI-3;
UEM/FVI-4; UEM/FVI-5; UEM/FVI-6; UEM/FVI-7; UEM/FVI-8; UEM/FVI-18; UEM/FVI-
29; UEM/FVI-30; UEM/FVI-32; UEM/FVI-33; UEM/FVI-35; UEM/FVI-36; UEM/FVI-37,;
UEM/FVI-38; UEM/FVI-39; UEM/FVI-42; UEM/FVI-43; UEM/FVI-44; UEM/FVI-45;
UEM/FVI-46; UEM/FVI-47; UEM/FVI-48; UEM/FVI-49; UEM/FVI-50; UEM/FVI-51,;
UEM/FVI1-52; UEM/FVI-53; UEM/FVI-54 e UEM/FVI-55) foram plantados em condicdes de
casa de vegetacdo para multiplicacdo de linhas puras. A extragdo do DNA foi realizada de
acordo com a metodologia proposta por Afanador et al. (1993), e para as analises estatisticas
foram utilizados os programas GenAlEx 6.1 (Peakall e Smouse, 2006), Cervus 3.0.3
(Marshall et al., 1998) e o programa TFPGA versdo 1.3 (Miller, 1997). Os acessos avaliados
apresentaram um indice de 2 a 87% de divergéncia genética. Os mais similares foram o UEM-
FVI1-36 e UEM-FVI-37. Por sua vez, a maior dissimilaridade foi observada entre os acessos
UEM-FVI-42 e UEM-FVI-49. Portanto, esses acessos sdo considerados potenciais fontes de
variabilidade que poderd vir a ser explorada em programas de melhoramento genético de
feijdo-vagem.

Apoio: Capes, UEM, PGM
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CERTIFICACAO DE CRUZAMENTOS EM POPULACOES F; DE FEIJOEIRO
COMUM MEDIANTE UTILIZACAO DE MARCADORES MICROSSATELITES

Luana Mieko Darben, Adriana Gonela, Maria Celeste Gongalves Vidigal,
Giselly Figueiredo Lacanallo , Aline Maria Orbolato Gongalves

Universidade Estadual de Maringa, P6s Graduacdo em Genética e Melhoramento. Av.
Colombo, n® 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: luanadarben@uol.com.br

A caracterizacdo de genotipos é convencionalmente realizada por meio de descritores
morfologicos herdaveis, de preferéncia dominantes e facilmente identificados, mas que
podem ser influenciados pelo ambiente. A utilizag&do de marcadores moleculares tais como 0s
microssatélites, pode auxiliar na caracterizagdo de cruzamentos, principalmente quando algum
fator ambiental interfere na expressdo dos descritores morfologicos, permitindo assim a
distingdo entre hibridos e linhagens puras. Diante disso o presente trabalho objetivou
certificar os cruzamentos em populagdes F; de feijoeiro comum (Phaseolus vulgaris L.),
utilizando marcadores moleculares microssatélites. As populagdes F; oriundas dos
cruzamentos entre Crioulo-159 x Michigan Dark Red Kidney, Crioulo-159 x México 222,
Crioulo-159 x Jalo Listras Pretas, Crioulo-159 x Pitanga e Crioulo-159 x Corinthiano, foram
cultivadas em casa de vegetacdo. Os foliolos foram coletados (estadio Vs3) e ap0s a extracéo
do DNA total, as amostras foram submetidas a analise de PCR utilizando-se 0s marcadores
microssatélites BMd-36 e BMd-45. A populagdo F; de Crioulo-159 x Michigan Dark Red
Kidney, composta por 15 individuos, foi analisada com o marcador BMd-36 identificando-se
14 hibridos (93%). Na populacdo de Crioulo-159 x México 222, formada por 11 individuos,
quando analisada com o marcador BMd-45 identificou-se a presenca de sete hibridos (63,7%).
Na populacdo Crioulo-159 x Jalo Listras Pretas, dos 10 individuos analisados com o marcador
BMd-45, todos eram hibridos. Na populacdo Crioulo-159 x Pitanga, constituida por 11
individuos, a analise com o marcador BMd-45, identificaram-se cinco hibridos (45,5%). Por
fim, na populacdo Crioulo-159 x Corinthiano, dos 14 individuos analisados, com o marcador
BMd-45, todos eram hibridos. Diante disso podemos concluir que a certificagdo de
cruzamentos, por meio de marcadores moleculares, € uma importante ferramenta que pode ser
utilizada para auxiliar Programas de Melhoramento Genético, uma vez que elimina a
ocorréncia de linhas puras na condugéo de populagdes segregantes.

Apoio: Capes, UEM, PGM
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AVALIACAO DAS PROTEINAS SOLUVEIS EM LAGARTAS DE Diatraea
saccharalis (LEPDOPTERA, CRAMBIDAE) EXPOSTAS A
INSETICIDA FISIOLOGICO

Aline Ribeiro Bronzato e Maria Claudia Colla Ruvolo Takasusuki

Universidade Estadual de Maringd, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n° 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: lili_bronzato@hotmail.com

As brocas do género Diatraea, como a D. saccharalis, sdo consideradas como as principais
pragas da cana-de-aclcar. Conhecida popularmente como broca da cana-de-aglcar é
encontrada em todo o Brasil, infestando Vvérias plantac6es e provocando, na maioria das vezes,
grandes perdas econdmicas. Devido & importancia econdmica desta cultura no pais, bem
como no Estado do Parand, e a utilizacdo de inseticidas fisiologicos para o controle integrado
deste inseto-praga, esse estudo teve como objetivo avaliar as alteragcbes ocorridas na
expressdo de proteinas sollveis presentes em larvas de D. saccharalis ap6s a contaminacao
com inseticida fisioldgico. O bioensaio foi montado com 25 larvas, do primeiro instar, para
cada concentragdo de Triflumuron (25%, 50% e 100%), utilizando 1mL do inseticida em
papel de filtro e dieta artificial por sete dias. As sobreviventes foram contadas, sacrificadas e
submetidas a analise eletroforética SDS-PAGE (Sodium Dodecyl Sulphate-Polyacrylamide
Gel Electrophoresis) e coloragédo com nitrato de prata. Nas concentragdes de 50% e 100% ndo
foi observada alteragdo na expressdo das proteinas. Enquanto que em 25% foi identificada
maior quantidade de proteinas totais nos extratos de larvas. Foi observado também que as
larvas sobreviventes realizaram a muda no periodo adequado. Dessa maneira, a alteragdo
detectada nas eletroforeses provavelmente estaria associada com aumento na sintese de
proteinas que impediria a mudanga de instar.
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AVALIACAO DA EXPRESSAO GENICA EM LAGARTAS DE Diatraea saccharalis
(LEPDOPTERA, CRAMBIDAE) SUBMETIDAS A CONTAMINACAO COM O
FUNGO Metarhizium anisopliae

Aline Ribeiro Bronzato, Ravely Casarotti Orlandelli,
Maria Claudia Colla Ruvolo Takasusuki, Jodo Alencar Pamphile

Universidade Estadual de Maring, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n° 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: lili_bronzato@hotmail.com

Apesar da grande contribui¢do dos insetos para a perpetuagdo do ecossistema, estes podem
causar sérios danos para uma cultura, atuando como parasitas destas. Diatraea saccharalis,
em seu estdgio larval, traz prejuizos para a cana-de-acucar, causando tanto danos diretos,
como a predagdo, quanto indiretos, como perda de qualidade da matéria-prima desta planta.
Devido a grande importancia econdmica da cana-de-agUcar e seus subprodutos para o
comércio nacional e internacional, assim como sua crescente producdo no Estado do Parana, é
importante a conservagdo da qualidade das plantagdes, para um melhor desempenho de seus
produtos finais. Os métodos mais utilizados para o controle deste inseto-praga sdo os
inseticidas, substdncias quimicas que trazem sérios prejuizos ao meio ambiente e
consequentemente, a0 homem. Uma medida alternativa para controle da D. saccharalis € a
utilizacdo de controladores bioldgicos, tais como o fungo basidiomiceto Metarhizium
anisopliae, que possui acdo bastante conhecida e distribui¢éo global, ocorrendo em diferentes
regides, desde ambientes de clima temperado até clima tropical. O objetivo deste trabalho foi
avaliar as alteracBes ocorridas na expressdo de esterases e proteinas totais de D. saccharalis
apos a infeccdo com o fungo M. anisopliae, bem como diferentes expressdes isoenzimaticas.
Para tanto, larvas de D. saccharalis, do terceiro instar, foram infectadas com conidios de M.
anisopliae e analisadas nas primeiras 24, 48 e 72 horas. As sobreviventes foram sacrificadas e
submetidas a analise eletroforética - Eletroforese PAGE (Polyacrylamide Gel Electrophoresis)
e SDS-PAGE (Sodium Dodecyl Sulphate-Polyacrylamide Gel Electrophoresis). Apos a
analise, foi possivel observar que as alteracBes ocorridas ndo foram significativamente
diferentes, quando comparadas com o controle. Assim esses dados indicam que nas primeiras
72 horas a infeccdo pelo fungo ndo alterou a expressdo de isoenzimas da lagarta, entretanto,
estudos complementares estéo sendo realizados com tempos maiores de infeccéo.
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AVALlAg;Ao DA EFICIENCIA DA GERMINACAO DOS ESPOROS, EM
COLONIAS COM DIFERENTES IDADES, DE Aspergillus nidulans

Rodrigo Factori, Suelen Mendes Leles, Carmem Lucia M.S.C. Rocha
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Aspergillus nidulans é um ascomiceto filamentoso, utilizado como modelo para estudos de
Genética, cujo ciclo de vida compreende trés fases distintas: o ciclo vegetativo, a
conidiogénese e a ascoporogénese. A fase vegetativa inicia-se com a germinagdo do esporo,
compreendendo uma sequéncia de eventos morfogenéticos e metabolicos regulados por
grande nimero de genes. O objetivo deste trabalho foi avaliar a influéncia da idade das
colénias no potencial de germinacdo dos esporos. O controle foi feito com conidios de
coldnias crescidas em meio completo, por cinco dias, a 37°C. Os conidios velhos foram
coletados de coldnias com 15 dias. Os conidios foram coletados, inoculados em meio
completo liquido e, a seguir, analisadas as fases da germinacéo e a viabilidade dos esporos, ao
microscopio 6ptico, nos tempos de 2, 4, 6 e 8 horas apds o indculo. Foram analisadas 2
I&minas de cada tempo, para o controle e cada tratamento. Em cada anélise foram observados
200 conidios, determinando-se as fases de germinacdo (dormente, embebido, com botéo e
com tubo germinativo). Ao final de 8 horas, foi determinada a porcentagem de conidios
mortos e malformados. Os conidios velhos tiveram um atraso na germinacdo em todas as
fases. O nimero de mortos foi significativamente maior que no controle e a porcentagem de
malformados foi ligeiramente menor que o controle. Este resultado pode indicar que a idade
avancada restringe, de maneira mais drastica, a germinacdo de esporos imperfeitos.
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AVALIACAO DO EFEITO DO ETANOL NA GERMINACAO DE ESPOROS DE
Aspergillus nidulans

Suelen Mendes Leles, Rodrigo Factori, Carmem Lucia M.S.C. Rocha

Universidade Estadual de Maring4, Departamento de Biologia Celular e Genética. Av.
Colombo, n°® 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: suelenleles@hotmail.com

Aspergillus nidulans é um ascomiceto filamentoso, utilizado para estudos de Genética de
Microorganismos e Genética do Desenvolvimento. Seu ciclo de vida compreende trés fases
distintas: ciclo vegetativo, conidiogénese e ascoporogénese. A fase vegetativa inicia-se com a
germinacdo do esporo, constituindo uma sequéncia de eventos morfogenéticos e metabélicos
que, embora respondam a fatores ambientais, sdo regulados por grande nimero de genes. O
objetivo deste trabalho foi avaliar o efeito de pequenas concentragdes de etanol na germinagéao
dos conidios. Conidios de coldnias da linhagem biAlmethG1 crescidas em meio completo por
cinco dias a 37°C foram coletados e inoculados em meio completo liquido com &lcool em
duas concentragdes (0,22% e 2,12%). Foram analisadas as fases da germinacédo e a viabilidade
dos esporos, ao microscopio dptico, nos tempos de 2, 4, 6 e 8 horas ap6s o inoculo, sendo
analisadas 2 Idminas de cada tempo, para o controle e cada tratamento. Em cada analise foram
observados 200 conidios, determinando-se as fases de germinacdo (dormente, embebido, com
botdo e com tubo germinativo). Ao final de 8 horas, foi determinada a porcentagem de
conidios mortos e malformados. As duas concentracOes de etanol alteraram a velocidade de
germinagdo. A viabilidade ndo foi alterada, mas houve um grande comprometimento do
crescimento polarizado gerando mais da metade dos esporos germinados com malformagao
de tubo germinativo.
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INFLUENCIA DOS EXTRATOS AQUOSOS DE Pleurotus ostreatoroseus E Lentinula
edodes NA GERMINACAO E SOBREVIVENCIA DE Emericela (=Aspergillus) nidulans

Marcela Funaki dos Reis, Carmem Lucia de Mello Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, P6s-graduacdo em Biologia Comparada. Av. Colombo, n°
5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: mayumebio@gmail.com

Os cogumelos séo alimentos funcionais que possuem a propriedade de promover a
homeostase, por meio das atividades imunomodulatdrias, antioxidantes, antimutagénicas e
anti-cancerigenas. Neste trabalho foi avaliada a influéncia dos extratos aquosos de dois
cogumelos sobre a germinacdo de conidios de E. nidulans. Conidios das linhagens normais e
mutantes foram coletados e inoculados em meio completo (CO) e meio completo com extrato
de L. edodes (EAL) ou extrato de P. ostreatoroseus (EAP), obtidos com agua destilada e
mantidos em repouso a temperatura ambiente. Em seguida, foram incubados a 37°C por 8
horas. A cada 2 horas, as duas laminas de cada condicdo eram analisadas, e na ultima leitura,
foi realizada uma estimativa de sobrevivéncia. A analise do desenvolvimento da germinacéo
de E. nidulans mostrou diferencas significativas entre as linhagens de E. nidulans e os
tratamentos com extratos aquosos de L. edodes e P. ostreatoroseus. Os tratamentos com 0s
extratos aquosos de cogumelos mostraram uma aceleragdo da fase de embebicdo
provavelmente, por serem capazes de ativar genes responsaveis por acelerar o metabolismo, e
da fase de botdo germinativo, por favorecer a ativagcdo do ciclo celular. Houve retardo ou
inibicdo da fase de formacdo de tubos. Este resultado pode estar relacionado a inibi¢do da
expressao de genes relacionados com o crescimento polarizado das hifas. Outra reposta foi o
aumento no nimero de conidios mortos apds 8 horas de observagdo, o que significa uma
possivel inducdo de mecanismo de apoptose de conidios com danos genéticos. Os resultados
do presente trabalho indicam o potencial dos extratos de L. edodes e P. estreatoroseus de
atuacdo sobre os programas de desenvolvimento vegetativo de linhagens normais e mutantes
de E. nidulans.

Apoio: Programa de Pds-graduacdo em Biologia Comparada
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INFLUENCIA DOS EXTRATOS AQUOSOS DE Pleutotus ostreatoroseus E Lentinula
edodes SOBRE O DESENVOLVIMENTO VEGETATIVO DE COLONIAS DE
Emericella (=Aspergillus) nidulans

Marcela Funaki dos Reis, Carmem Lucia de Melo Sartori Cardoso da Rocha

Universidade Estadual de Maring4, P6s-graduacdo em Biologia Comparada. Av. Colombo, n°
5790, Maringa (PR), Cep: 87020-900. e-mail: mayumebio@gmail.com

Os extratos aquosos de cogumelos possuem a propriedade de modular o desenvolvimento de
células eucaridticas, afim de promover a homeostase do organismo. Este trabalho avaliou a
influéncia dos extratos aquosos de cogumelos sobre o desenvolvimento vegetativo de
linhagens normais e mutantes de Emericella (=Aspergillus) nidulans. Os extratos aquosos
foram obtidos atraves de extracdo em agua destilada, em repouso, e mantidos a temperatura
ambiente. Conidios das linhagens normais e mutantes foram coletados e inoculados em placas
de Petri com meio completo (CO) e meio completo com extrato de L. edodes (EAL) ou
extrato de P. ostreatoroseus (EAP). As analises foram realizadas diariamente pela verificagéo
do didmetro das coldnias, e com estes dados, foi estimada a velocidade de crescimento
vegetativo da colonia. A linhagem biAlmethG1 apresentou seu desenvolvimento retardado,
assim como a linhagem CLB3, um mutante obtido a partir da linhagem biAlmethG1, cuja
resposta aos extratos dos cogumelos foi mais proxima a desta linhagem do que as das
linhagens MSE e G422UV. Uma interpretacdo destes resultados pode ser de que CLB3 e
biAlmethG1 ndo possuam os mesmos alelos estimulaveis pelos extratos dos cogumelos, como
as outras duas linhagens. As linhagens MSE e G422UV responderam positivamente ao
tratamento com os extratos, aumentando a velocidade de desenvolvimento significativamente,
quando comparadas ao controle. O aumento ou diminuicdo de didmetro ndo €
obrigatoriamente, proporcional ao crescimento micelial, assim outros métodos devem ser
aplicados para total confiabilidade dos resultados. Sendo assim, mais trabalhos precisam ser
realizados para se determinar a atuagdo dos extratos aquosos de cogumelos sobre os
programas de desenvolvimento genético em E. nidulans.

Apoio: Programa de Pds-graduacéo em Biologia Comparada.
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VARIABILIDADE GENETICA E ESTRUTURA DE POPULACOES SILVESTRES
DE Cereus peruvianus MILL. (CACTACEAE)

Maria Clara da Silva Landim, Leticia Oliveira Claudino, Maycon Rodrigo Ruiz
Bevilaqua, Claudete Aparecida Mangolin, Maria de Fatima Pires da Silva Machado

Universidade Estadual de Maringd, DBC, Av. Colombo, n. 5790, Maringa (PR), Cep: 87020-
900. e-mail: leticia_claudino@hotmail.com

Cereus peruvianus conhecido no Brasil como mandacaru, encontrado em jardins e reservas
vegetais de muitos paises subtropicais, sdo plantas ornamentais com importancia econdmica e
industrial. Em funcéo da importancia, a proposta deste trabalho foi caracterizar a variabilidade
genética de plantulas crescidas de sementes de frutos de 5 diferentes acessos de C.
peruvianus, coletados no municipio de Picos (Piaui) e comparar com a variabilidade genética
avaliada para 14 acessos de Maringa, Sdo Miguel do Iguacu e de Sdo Pedro do lguacu
(Parand). Foram avaliadas isozimas a- e¢ p- esterases por meio do sistema PAGE
(Polyacrilamide Gel Electrophoresis). Foram evidenciados 14 loci; para os acessos coletados
em Picos e 5 caracterizados geneticamente (Est-2, Est-4, Est-5, Est-6 e Est-7) com
polimorfismo de 35,71%, para os do Parana 6 loci (Est-1, Est-4, Est-5, Est-6, Est-7 e Est-14)
com polimorfismo de 42,85%. A anélise das freqliéncias genotipicas indica distor¢do na
segregacdo para varios loci, as frequiéncias destes ndo apresentam distribuicdo de acordo com
0 equilibrio de Hardy-Weinberg, tanto para os acessos de Picos e Parand, refletindo distarbios
provocados pela forma de multiplicacdo vegetativa e efeito do gendtipo fundador. O valor
médio de Fis tanto para a populagdo de Pico como para a do Parana foi negativo (-0,0191 e -
0,0778 respectivamente) indicando excesso de heterozigotos para os loci estudados. A
freqiiéncia diferencial de determinados alelos nos diferentes acessos determinou divergéncia
genética moderada; para os acessos de Picos o Fst foi 0,1672 e do Parana foi 0,2645. Apesar
do comportamento para estrutura de populagGes ser semelhante para acessos de Picos e do
Parang, o comportamento de locus individuais € diferente, o Est-2 que para 0s acessos do
Parani é monomorfico para os de Picos apresenta 4 alelos, diferencas como esta sdo mantidas,
pois plantas com gendtipos distintos foram selecionadas para ocupar as duas regides
biogeograficas diferentes.

Apoio: CNPg/UEM.



